W praktyce sadowniczej i szkotkarskiel odmiany i podktadki roslin sadow

dréznia si¢ na podstawie charakterystyki cech fenotypowych, na przyktad sity
zewa, wielkosci, ksztaltu i zabarwienia lisci i owocow, barwy kory, terminu kwi
owocowania. W wielu przypadkach duze podobienstwo cech morfologicznych uniemc
awidtowe rozpoznanie odmiany, a okres juwenilny roslin i warunki Ssrodowiska
odatkowo utrudnia¢ identyfikacje¢ genotypow. Z tych powoddw coraz czescigj stos
xchniki biologii molekularnej, ktore pozwalaja precyzyjnie okresli¢ tozsamos¢ od
gczescig stosuje si¢ techniki oparte na amplifikacji DNA z wykorzystaniem tancuc
2akcjl polimerazy (PCR), na przyktad RAPD (Random Amplified Polymorphic DN
R (Inter Simple Sequence Repeats).
W wyniku zastosowania tych technik uzyskuje si¢

olimorficzne fragmenty DNA okreslane mianem

arkerow molekularnych, ktére s podstawa do
pracowania tzw. metryczek, czyli wzorow DNA
arakterystycznych dla kazdego genotypu (Fot. 1—wzdér DNA §liwy japonskig) "Na
zyskany technika ISSR i Fot. 2— wzor DNA brzoskwini ‘Redhaven’ otrzymany te
APD). Odréznianie odmian przy uzyciu markerow molekularnych jest przydatne w pi
adowniczel i szkotkarskigg do wyjasniania probleméw zwiazanych z zamiesze

kolekcjach chroniacych zasoby genowe oraz dla ochrony praw autorskich i licencji.
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