Ocena zdolnosci kombinacyjnej nowych genotypow truskawki dla okreslenia ich
przydatnosci do hodowli deserowych odmian odpornych na werticylioze z
zastosowaniem markeréw molekularnych QTL

W roku 2008 (pierwszy rok prowadzenia badan), badania nad okresleniem zdolnosci
kombinacyjnej (ogolnej i specyficznej) nowych w Polsce genotypow truskawki, prowadzono
w dwoch pracowniach Zakfadu Hodowli Roslin Sadowniczych Instytutu Sadownictwa i
Kwiaciarstwa w Skierniewicach: w Pracowni Genetyki i Hodowli oraz w Pracowni

Niekonwencjonalnych Metod Hodowli.

Zgodnie z przyjetym harmonogramem pracy, w Pracowni Genetyki i Hodowli wykonano
program krzyzowan, w oparciu o niekompletny uktad dialleliczny wedtug Ill metody Griffinga,
obejmujacej krzyzowania wprost i odwrotne. Do krzyzowan uzyte zostaty nowe, deserowe
odmiany truskawki, odznaczajgce sie wysokg odpornoscig na werticylioze oraz dobrg
jakoscig owocow. Odmianami tymi byty: ‘Selvik’, ‘Elianny’, ‘Figaro’, ‘Sonata’, ‘Susy’, ‘Salsa’,
‘Albion’ i ‘Filon’, Do programu krzyzowan wigczono takze dwie odmiany o $rednigj
wrazliwosci na te chorobe, ale bardzo cenne ze wzgledu na wysmienity smak i bardzo
atrakcyjny wyglad owocow (‘Darselect’) lub zdolnos¢ do powtarzania owocowania w okresie
letnio-jesiennym (‘Charlotte’). tacznie wykonano 45 kombinacji krzyzowan. Owoce zbierano
sukcesywnie w miare ich dojrzewania, z owocéw wydobywano nasiona. Nasiona od razu
wysiewano do doniczek wypetnionych przygotowanym podtozem (mieszanina substratu
torfowego i piasku w stosunku 2:1), doniczki ustawiano na parapecie w szklarni. Po wzejsciu
nasion i pojawieniu sie pierwszych lisci mtodocianych siewki pikowano do wielodoniczek
plastykowych (multipots) o poj. 90 cm? wypetnionych takim samym podtozem, jak przy
wysiewie nasion. Doniczki z mtodymi roslinami ustawiano na parapecie w szklarni. tgcznie z
tego programu krzyzowan uzyskano 3284 siewki. W okresie jesiennym siewki przeniesiono
do wysokiego tunelu foliowego, gdzie zostaty zabezpieczone przed przemarznieciem w
okresie zimy. Wiosng 2009 roku siewki te zostang wysadzone na polu silnie zakazonym

Verticillium dahliae (,pole smierci”), ale o znanej, wysokiej koncentracji patogena w glebie.

W Pracowni Niekonwencjonalnych Metod Hodowli przeprowadzono molekularng analize
catkowitego, genomowego DNA dla wyodrebnienia polimorfizmu miedzy genotypami
odmiennie reagujacymi na zakazenie przez Verticillium dahliae w kontrolowanych warunkach
szklarniowych. Analize prowadzono na materiale roslinnym testowanym w uprzednim roku
na prowokacyjnym ,polu s$mierci” (potomstwo z kombinacji zapylen ‘Madelaine’, ‘Fara’,
‘Panon’ i ‘Camarosa’ — 3600 roslin). Lacznie przeprowadzono 2240 reakcji typu RAPD (140
starterow o losowej sekwencji) i 384 reakcji typu ISSR (24 startery mikrosatelitarne) w
prébach mieszanych (Bulk Segregant Analysis, BSA). W reakcjach uzyskano 145 produktow



polimorficznych, dwa sposrdd nich wystepowaty w kilku prébach, co wskazuje na ich
potencjalng role jako jednych z licznych markeréw poligenowej cechy odpornosci na

werticilioze.



